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Findable

• Les métadonnées se voient attribuer un identifiant unique et
persistant à l'échelle mondiale.

• Les données sont décrites avec des
métadonnées riches (+ liens vers
publications, données rattachées, etc)
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Valoriser ses données dans un data paper

Pourquoi pas?



Findable

• Utiliser des vocabulaires contrôlés « machine readable »

• Mediterranée => http://marineregions.org/mrgid/1905
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• Utiliser des vocabulaires contrôlés « machine readable »

• Mediterranée => http://marineregions.org/mrgid/1905

• Rimicaris exoculata =>  https://www.marinespecies.org/aphia.php?p=taxdetails&id=107542
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Accessible

• Les métadonnées doivent être accessibles même si les données ne sont pas ou plus disponibles

• Les métadonnées et données doivent être accessibles via des protocoles d’accès standardisés

Déposer ses 

données dans 

un entrepôt



Accessible

• Où déposer ses données?

• Entrepôt générique

• Entrepôt thématique international

• Entrepôt institutionnel et thématique national

Sextant



Accessible

• Comment choisir un entrepôt?

• Entrepôt faisant consensus parmi les chercheurs du domaine

• Recommandations de journaux scientifiques

• Bonnes pratiques des collègues

• Registres d’entrepôts

• Entrepôt digne de confiance : certification, reconnu par la communauté

SRA



Interoperable

• Utiliser des standards pour les données et les métadonnées : Darwin Core, EML, ISO 19115, …

Darwin core

• DNA derived data extension
• Pour les occurrences obtenues à partir d’échantillonnage d’ADN

Pour en savoir plus : 
https://rs.gbif.org/extension/gbif/1.0/dna_derived_data_2021-07-05.xml
https://docs.gbif-uat.org/publishing-dna-derived-data/en/

https://rs.gbif.org/extension/gbif/1.0/dna_derived_data_2021-07-05.xml
https://docs.gbif-uat.org/publishing-dna-derived-data/en/


Interoperable

• Créer des liens entre fiches de métadonnées

• Utiliser des formats standards pour les valeurs : dates, unités, …

Title Sequincing raw data from genome of hydrothermal shrimp R. exoculata

DOI http://dx.doi.org/10.12770/e2ae7d37-cee5-4a00-b9c2-96e00099ca00

Auteurs Cambon Marie-Anne ( ORCID 0000-0002-4076-0472 )  

Cormier Alexandre ( ORCID 0000-0002-7775-8413 )  

Aube Johanne ( ORCID 0000-0001-9677-2950 )  

Cueff-Gauchard Valerie ( ORCID 0000-0001-6969-642X )  

Institut IFREMER (EDMO 752)

Taxonomie Rimicaris exoculata (WORMS 107542)

Plongée HER2-PL2049-07

Licence CC-BY-NC-ND

http://dx.doi.org/10.12770/e2ae7d37-cee5-4a00-b9c2-96e00099ca00%0d
https://orcid.org/0000-0002-4076-0472
https://orcid.org/0000-0002-7775-8413
https://orcid.org/0000-0001-9677-2950
https://orcid.org/0000-0001-6969-642X
https://edmo.seadatanet.org/report/752
https://marinespecies.org/aphia.php?p=taxdetails&id=107542%0d
https://campagnes.flotteoceanographique.fr/dive?id=3530
https://creativecommons.org/licenses/by-nc-nd/4.0/
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Interoperable

• Utiliser des vocabulaires contrôlés FAIR dans les métadonnées ET les données :

TAXONOMY

Taxonomie

P06

Unités

P01

Paramètres

L05

Instruments

Systèmes biologiques

Analyses

Jeux de données

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/taxonomy
https://vocab.nerc.ac.uk/collection/P06/current/
https://vocab.seadatanet.org/p01-facet-search
https://vocab.nerc.ac.uk/collection/L05/current/
https://geneontology.org/
https://www.genome.jp/kegg/pathway.html
https://edamontology.github.io/edam-browser
https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/home


Interoperable

• Répertoires de vocabulaires :

• BioPortal

• EarthPortal

• EMBL-EBI Ontology Lookup Service

• NERC Vocabulary Server

• Pour les outils et analyses liées : bio.tools

• Où trouver ces vocabulaires contrôlés?

https://bioportal.bioontology.org/
https://earthportal.eu/
https://www.ebi.ac.uk/ols4
https://vocab.nerc.ac.uk/search_nvs/
https://bio.tools/


Reusable

• Renseigner de la manière la plus compète et exhaustive possible les métadonnées

Se mettre à la place du réutilisateur : 

de quelles informations à t’il besoin?



Reusable

• Renseigner de la manière la plus compète et exhaustive possible les métadonnées

• Expliciter la provenance des données diffusées

Qui?

Quoi?

Comment?

Pourquoi?
Quand?

Où?



Reusable

• Pour des données de séquençage :

• Sélection du fragment (PCR, RT-PCR...)

• Stratégie de séquençage (WGS, Amplicon, Hi-C...)

• Données pairées ou non

• Quelle technologie (short reads / long reads)

• Quel instrument (MiSeq, MinIon...)

• Les primers utilisés

• Pour des données analysées :

• Quels outils

• Utilisation d’un workflow

• Quelles versions

• Quels paramètres

Comment?



Reusable

• Pour le design expérimental :

• Quelles conditions ont été testées

• Age des individus

• Ploïdie

• Pour des données de séquençage :

• Quelle région a été séquencée

• Pour des données analysées :

• Quelles étaient les données brutes

Quoi?



Reusable

• Décrire l’organisation des données et les différents champs dans une norme dédiée (ISO
19110, EML) ou dans un .txt

• Ajouter aux métadonnées des fichiers complémentaires ou des liens vers des ressources
externes sur le matériel utilisé, les scripts/logiciels, le protocole, …

• Expliciter la provenance des données diffusées

• Diffuser et lier les données brutes, analysées et finales
(décrites par des métadonnées différentes)

Données 

brutes

Données 

analysées

Données 

finales

DOI

DOIDOI



Reusable

• Indiquer la licence sur les données => pas de licence : Est-ce que les données sont ouvertes?

https://creativecommons.org/licenses/by/4.0/

https://au.creativecommons.net/
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Merci pour votre attention

11/03/2024

Laura Leroi laura.leroi@ifremer.fr
Clémence Cotten clemence.cotten@ifremer.fr
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